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@ zU0HE
WEEE | 2Fy | PEVER |y eson| @ R sow | wix | BRERE | ppmy
(BAL) - (mg/L) (mg/L) (mg/L) (mg/L) (mg/L) (mg/L) (mS/m) (BAL)
BB | 6.5~85 2580 F 0.003LLF | 0.01LLF 0.01LLF 0. 884 F LAF BRI
4A6H 3.2 3 <0.0003 <0.001 0.001 0.40 0.9 170 4A6R
4A13H 4.8 16 <0.0003 <0.001 0.001 0.19 0.9 150 4A13H
4A20H K 5 <0.0003 <0.001 <0.001 0.21 1.6 290 4A420H
4A27H 29 5 <0.0003 0.001 0.002 0.38 0.1 99 4A27H
5A6H 2.7 26 <0.0003 0.001 0.014 0.54 0.3 160 5A6R
5A11H 29 1 <0.0003 0.001 0.009 0.45 0.8 220 5A11H
5A18H 2.8 5 <0.0003 <0.001 0.014 0.53 0.4 160 5A18H
5A25H 3.2 100 <0.0003 0.002 0.014 0.65 0.7 180 5H25H
6A1H 29 6 <0.0003 0.001 0.015 0.78 0.6 200 6A1R
6A8H 2.7 64 <0.0003 0.001 0.021 0.80 0.4 190 6A8H
6R815H 2.8 61 <0.0003 0.001 0.021 0.61 0.2 140 6A15H
6H22H 2.8 34 <0.0003 0.001 0.018 0.66 0.3 140 6H22H
6H29H 2.6 1 <0.0003 0.001 0.021 0.70 0.4 190 6H29H
7A6H 2.7 4 <0.0003 <0.001 0.011 0.51 0.2 130 7A6H
7R13H 2.7 <1 <0.0003 <0.001 0.017 0.81 0.4 190 7RA13H
7A20H 3.1 2 <0.0003 <0.001 0.007 0.52 0.2 110 7A20H
7A27H 2.7 <1 <0.0003 <0.001 0.010 0.68 0.4 180 78278
8HA3H 2.7 <1 <0.0003 <0.001 0.009 0.72 0.4 160 8A3H
8A10H 2.8 1 <0.0003 <0.001 0.009 0.73 0.4 170 8A10H
8A17H 2.6 <1 <0.0003 <0.001 0.009 0.77 0.5 170 8A17H
8H24H 2.8 <1 <0.0003 <0.001 0.006 0.65 0.5 150 8H24H
8A31H 2.8 <1 <0.0003 <0.001 0.005 0.64 0.5 160 8A31H
9A7H 2.7 <1 <0.0003 <0.001 0.007 0.78 0.4 140 9A7H
9A14H 2.7 1 <0.0003 <0.001 0.003 0.63 0.2 110 9H14H
9A21H - - - - - - - - 9A21H
9A28H 2.9 <1 <0.0003 <0.001 0.001 0.50 0.2 110 9H28H
10A5H 2.9 <1 <0.0003 <0.001 <0.001 0.50 0.2 100 10A5H
10A12H 29 <1 <0.0003 <0.001 <0.001 0.52 0.2 100 10A12H
10A19H 2.8 <1 <0.0003 <0.001 <0.001 1.1 03 110 10A19H
10A26H 3.1 <1 <0.0003 <0.001 0.001 0.51 03 98 10A26H
11828 3.3 <1 <0.0003 <0.001 0.001 0.30 0.2 74 11828
11898 3.5 <1 <0.0003 <0.001 <0.001 0.22 0.1 46 11898
118168 3.5 <1 <0.0003 <0.001 <0.001 0.29 0.2 59 118168
118248 3.4 <1 <0.0003 <0.001 <0.001 0.34 0.2 68 118248
118308 3.0 <1 <0.0003 <0.001 <0.001 0.38 03 90 118308
12A78 29 <1 <0.0003 <0.001 <0.001 0.47 03 97 12A78
12R14H 2.8 <1 <0.0003 <0.001 0.001 0.61 0.4 120 128148
12A21H 3.2 8 <0.0003 0.001 <0.001 0.24 0.1 61 128210
1848 2.7 <1 <0.0003 <0.001 0.001 0.66 03 130 1848
1A118 29 <1 <0.0003 <0.001 <0.001 0.48 0.2 95 1A118
1A18R 25 <1 <0.0003 <0.001 0.004 0.71 0.4 170 1RA188
1A2780 2.8 1 <0.0003 0.001 0.002 0.57 0.4 120 1A2780
2A1H 29 1 <0.0003 <0.001 0.001 053 03 110 2A1H
2A8H 2.8 <1 <0.0003 0.001 0.002 0.60 0.4 130 2A8H
2A15H 2.6 <1 <0.0003 <0.001 0.005 0.78 0.5 170 2A15H
2A22H 2.7 <1 <0.0003 0.001 0.003 0.70 0.5 150 2H22H
3A1H 2.7 <1 <0.0003 <0.001 0.003 0.69 0.4 150 3A1H
3A8H 2.8 <1 <0.0003 <0.001 0.001 0.62 03 120 3A8H
3A15H 29 <1 <0.0003 <0.001 <0.001 044 0.2 98 3A15H
3HA22H 2.7 <1 <0.0003 <0.001 0.002 0.65 0.4 120 3H22H
3H29H 2.6 <1 <0.0003 <0.001 0.005 0.81 0.4 170 3H29H
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BREE | gFAy | FEVER |y pson| @ R sok | mox | BRERE| ppmp
(BAL) (mg/L) (mg/L) (mg/L) (mg/L) (mg/L) (mg/L) (mS/m) (BAE)
BERM | 6.5~8.5 2500 F 0. 00381 F 0.01LLF 0.01LLF 0.8LLF 1T BREAE
4A6H 5.7 <1 <0.0003 <0.001 <0.001 <0.08 0.1 30 4A6H
4A13H 5.9 <1 <0.0003 <0.001 <0.001 <0.08 0.1 24 4A138
4R208 6.1 <1 <0.0003 <0.001 <0.001 <0.08 0.1 35 44208
4R278 4.6 9 <0.0003 <0.001 <0.001 <0.08 <o.1 7 44278
5A6H 48 <1 <0.0003 <0.001 <0.001 0.11 0.1 33 5HA6H
5A118 48 1 <0.0003 <0.001 <0.001 0.11 0.1 36 58118
5A18H 4.2 <1 <0.0003 <0.001 <0.001 0.24 0.1 37 5A188
5A25H 4.6 <1 <0.0003 <0.001 <0.001 0.12 0.1 36 5H258
6A18 48 <1 <0.0003 <0.001 <0.001 0.10 0.1 34 6A18
6A8H 43 <1 <0.0003 <0.001 <0.001 0.22 0.1 30 6A8H
6A15H 3.9 <1 <0.0003 <0.001 <0.001 0.18 <o.1 30 6A158
6A228 4.0 <1 <0.0003 <0.001 <0.001 0.14 <o.1 20 64228
6A29H 41 <1 <0.0003 <0.001 <0.001 0.21 0.1 36 6A298
7A6H 38 1 <0.0003 <0.001 <0.001 0.14 <o.1 27 7A6H
7A138 4.2 <1 <0.0003 <0.001 <0.001 0.18 0.1 33 7A138
78208 4.2 7 <0.0003 <0.001 <0.001 <0.08 <01 10 78208
78278 43 <1 <0.0003 <0.001 <0.001 0.12 0.1 31 7A278
8A3H 41 <1 <0.0003 <0.001 <0.001 0.16 0.1 32 8A3H
8A10Aa 45 13 <0.0003 <0.001 <0.001 0.11 <01 20 8A10ma
8A17H 4.6 81 <0.0003 0.001 <0.001 0.12 0.1 22 8A178
8A24H 49 <1 <0.0003 <0.001 <0.001 0.13 0.1 30 84248
8A31H 4.6 <1 <0.0003 <0.001 <0.001 0.10 0.1 31 8A31H
9A7H 5.6 <1 <0.0003 <0.001 <0.001 0.10 <01 20 9A7H
9A 148 4.2 1 <0.0003 <0.001 <0.001 0.12 <01 19 9A148
982180 45 <1 <0.0003 <0.001 <0.001 0.09 <01 16 9A218
9R28H 5.1 1 <0.0003 <0.001 <0.001 <0.08 <01 20 9A28AH
10A5H 6.3 1 <0.0003 <0.001 <0.001 <0.08 <01 25 10A58
10A12H 71 <1 <0.0003 <0.001 <0.001 <0.08 0.1 27 10A12H
10A19H 6.9 <1 <0.0003 <0.001 <0.001 <0.08 <01 21 10A19H
10A26H 6.9 <1 <0.0003 <0.001 <0.001 <0.08 0.1 28 10A26H
11A2R 70 <1 <0.0003 <0.001 <0.001 <0.08 0.1 29 11A28
1189R 7.3 <1 <0.0003 <0.001 <0.001 <0.08 0.1 27 11898
11RA16H 6.5 <1 <0.0003 <0.001 <0.001 <0.08 0.1 29 11RA16H
11A24H 6.8 <1 <0.0003 <0.001 <0.001 <0.08 0.1 31 11A24H
11830H 6.1 <1 <0.0003 <0.001 <0.001 <0.08 0.1 27 11A30H
12A7H 5.9 <1 <0.0003 <0.001 <0.001 <0.08 0.1 28 12R78
12R14H 5.8 <1 <0.0003 <0.001 <0.001 <0.08 0.1 29 128148
12A21H 5.6 <1 <0.0003 <0.001 <0.001 <0.08 0.1 25 12A21H
1A4H 5.8 <1 <0.0003 <0.001 <0.001 <0.08 0.1 30 1A4H
1A118 5.5 <1 <0.0003 <0.001 <0.001 <0.08 0.1 31 1A118
1A18H 4.8 <1 <0.0003 <0.001 <0.001 0.11 0.1 29 1A188
1A27H 5.9 <1 <0.0003 <0.001 <0.001 <0.08 0.1 30 1A278
2A1H 5.9 <1 <0.0003 <0.001 <0.001 <0.08 0.1 29 2A1H
2A8H 5.8 <1 <0.0003 <0.001 <0.001 <0.08 0.1 24 2A8H
2A15H 6.6 <1 <0.0003 <0.001 <0.001 <0.08 <0.1 23 2A15H
2A22H 6.5 <1 <0.0003 <0.001 <0.001 <0.08 0.1 29 2A22H
3A1H 5.6 <1 <0.0003 <0.001 <0.001 <0.08 0.1 28 3A1H
3A8H 5.9 <1 <0.0003 <0.001 <0.001 <0.08 0.1 28 3A8H
3A15H 5.6 <1 <0.0003 <0.001 <0.001 <0.08 0.1 28 3A15H
3A22H 6.0 <1 <0.0003 <0.001 <0.001 <0.08 0.1 22 3HA22H
3A29H 5.3 <1 <0.0003 <0.001 <0.001 0.08 0.1 23 3HA29H
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® RIB
BREE | gFAy | FEVER |y pson| @ R sok | mox | BRERE| ppmp
(BAL) (mg/L) (mg/L) (mg/L) (mg/L) (mg/L) (mg/L) (mS/m) (BAE)
BERM | 6.5~8.5 2500 F 0. 00381 F 0.01LLF 0.01LLF 0.8LLF 1T BREAE
4A6H 7.8 1 <0.0003 <0.001 0.001 0.09 <o.1 10 4A6H
4A13H 7.9 1 <0.0003 <0.001 0.001 0.10 <o.1 11 4A138
4R208 7.9 1 <0.0003 <0.001 0.001 0.10 <o.1 12 4R208
4R278 6.7 20 <0.0003 <0.001 <0.001 <0.08 <o.1 7 44278
5A6H 1.7 <1 <0.0003 <0.001 0.001 0.08 <o.1 12 5HA6H
5A118 7.9 2 <0.0003 <0.001 0.001 0.08 <o.1 13 58118
5A18H 7.8 1 <0.0003 <0.001 0.001 0.08 <o.1 13 5A188
5A25H 8.0 2 <0.0003 <0.001 0.001 0.08 <o.1 12 5H258
6A18 1.7 2 <0.0003 <0.001 0.001 0.11 <o.1 13 6A18
6A8H 7.5 20 <0.0003 <0.001 0.001 0.11 <o.1 13 6A8H
6A15H 7.0 9 <0.0003 <0.001 <0.001 0.08 <o.1 17 6A158
6A228 6.8 6 <0.0003 <0.001 <0.001 0.09 <o.1 11 6A228
6A29H 7.5 1 <0.0003 <0.001 0.001 0.09 <o.1 14 6A298
7A6H 6.4 15 <0.0003 <0.001 <0.001 0.08 <o.1 12 7A6H
7A138 7.5 1 <0.0003 <0.001 0.001 0.09 <o.1 15 7A138
78208 6.0 17 <0.0003 <0.001 <0.001 <0.08 <01 7 78208
7A278 7.7 1 <0.0003 <0.001 0.001 0.12 <01 17 7A278
8A3H 7.5 2 <0.0003 <0.001 0.001 0.08 <01 15 8A3H
8A10Aa 1.7 2 <0.0003 <0.001 0.001 0.08 <01 16 8A10ma
8A17H 7.6 11 <0.0003 <0.001 0.001 0.09 <01 13 8A178
8A24H 7.5 1 <0.0003 <0.001 0.001 <0.08 <01 14 84248
8A31H 7.5 1 <0.0003 <0.001 0.001 <0.08 <01 14 8A31H
9A7H 7.2 4 <0.0003 <0.001 0.001 0.08 <01 13 9A7H
98148 7.3 4 <0.0003 <0.001 <0.001 0.08 <01 14 9A148
982180 70 3 <0.0003 <0.001 <0.001 0.08 <01 12 9A218
9R28H 7.5 1 <0.0003 <0.001 0.001 0.08 <01 13 9A28AH
10A5H 7.9 <1 <0.0003 <0.001 0.001 <0.08 <01 14 10A58
10A12H 15 <1 <0.0003 <0.001 0.001 0.08 <01 14 10A12H
10A19H 1.7 1 <0.0003 <0.001 0.001 0.12 <01 13 10A19H
10A26H 7.8 1 <0.0003 <0.001 0.001 0.11 <01 12 10A26H
11A2R 15 1 <0.0003 <0.001 0.001 <0.08 <01 13 11A28
11A98 8.0 1 <0.0003 <0.001 0.001 <0.08 <01 11 11898
11RA16H 1.7 1 <0.0003 <0.001 0.001 <0.08 <01 13 11RA16H
11A24H 7.8 1 <0.0003 <0.001 0.001 <0.08 <01 13 11A24H
11RA30H 1.7 1 <0.0003 <0.001 0.001 0.08 <01 12 11A30H
1287RH 7.4 <1 <0.0003 <0.001 0.001 0.08 <01 12 12878
128148 7.7 1 <0.0003 <0.001 0.001 0.09 <01 12 128148
1282180 1.7 <1 <0.0003 <0.001 0.001 0.08 <01 12 1282180
184R 7.8 <1 <0.0003 <0.001 0.001 0.08 <01 12 1848
18118 8.0 1 <0.0003 <0.001 0.001 0.08 <01 12 18118
1A18H 1.7 1 <0.0003 <0.001 0.001 0.08 <0.1 12 1A188
1A27H 7.8 1 <0.0003 <0.001 0.001 0.08 <0.1 12 1A278
2A1H 7.8 1 <0.0003 <0.001 0.001 0.08 <0.1 12 2A1H
2A8H 8.0 1 <0.0003 <0.001 0.001 0.08 <o.1 11 2A8H
2A15H 7.9 1 <0.0003 <0.001 0.001 0.10 <o.1 12 2A15H
2A22H 7.9 2 <0.0003 <0.001 0.001 0.09 <o.1 12 2H22H
3A1H 7.9 1 <0.0003 <0.001 0.001 0.09 <o.1 12 3A1H
3A8H 7.8 1 <0.0003 <0.001 0.001 0.09 <o.1 12 3A8H
3A15H 7.8 1 <0.0003 <0.001 0.001 0.09 <o.1 12 3A15H
3HA22H 7.6 3 <0.0003 <0.001 0.001 0.08 <o.1 14 3H22H
3H29H 1.7 1 <0.0003 <0.001 0.001 0.09 <o.1 12 3H29H
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@ EJNTHEHI
WEEE | 2Fy | PEVER |y eson| @ R sow | wix | BRERE | ppmy
(BAL) - (mg/L) (mg/L) (mg/L) (mg/L) (mg/L) (mg/L) (mS/m) (BAL)
RN | 6.5~8.5 2500 F 0.003LL F 0.01LLF 0.01LLF 0.8LLF 1ILAF - BRET N
4A6H 75 1 <0.0003 | <0.001 0.001 0.10 <0.1 1 4A6H
4A13H 7.6 1 <0.0003 | <0.001 0.001 0.10 <0.1 1 4A138
4A20H 7.7 1 <0.0003 | <0.001 0.001 0.09 <0.1 12 4A208
4A27H 7.0 18 <0.0003 | <0.001 <0.001 <0.08 <0.1 7 4A278
5A6H 74 1 <0.0003 | <0.001 0.001 0.09 <0.1 12 5A6H
5A11H 7.6 2 <0.0003 | <0.001 0.001 0.10 <0.1 12 5A118
5A18H 74 <1 <0.0003 | <0.001 0.001 0.10 <0.1 13 5A18H
5A25H 7.6 2 <0.0003 | <0.001 0.001 0.11 <0.1 13 5A25H
6A1H 7.3 3 <0.0003 | <0.001 0.001 0.10 <0.1 13 6A1H
6A8H 7.3 8 <0.0003 | <0.001 0.001 0.12 <0.1 13 6A8H
86815H 7.0 5 <0.0003 | <0.001 <0.001 0.10 <0.1 14 6A15H
868220 6.9 3 <0.0003 | <0.001 <0.001 0.09 <0.1 10 6A22H
6829H 7.2 1 <0.0003 | <0.001 0.001 0.12 <0.1 14 6A29H
7A6H 6.9 19 <0.0003 | <0.001 <0.001 0.08 <0.1 9 7A6H
78138 7.3 2 <0.0003 | <0.001 0.001 0.12 <0.1 14 7R138
7A20H 6.1 21 <0.0003 | <0.001 <0.001 <0.08 <0.1 7 78208
7A278 74 2 <0.0003 | <0.001 0.001 0.11 <0.1 16 78278
8A3H 7.2 2 <0.0003 | <0.001 0.001 0.11 <0.1 15 8A3H
8A10H 7.6 2 <0.0003 | <0.001 0.001 0.10 <0.1 16 8A10H
8A17H 74 5 <0.0003 | <0.001 0.001 0.08 <0.1 10 8A17H
8A24H 7.2 1 <0.0003 | <0.001 0.001 0.10 <0.1 14 8A24H
8A31H 7.3 <1 <0.0003 | <0.001 0.001 0.10 <0.1 14 8A31H
9A7H 7.2 1 <0.0003 | <0.001 0.001 0.09 <0.1 13 9A7H
9A148 7.1 4 <0.0003 | <0.001 <0.001 0.11 <0.1 15 9A148
9A218 7.0 5 <0.0003 | <0.001 <0.001 0.09 <0.1 12 9A21H
9F28H 7.3 2 <0.0003 | <0.001 0.001 0.10 <0.1 13 9A28H
10A5R 7.6 <1 <0.0003 | <0.001 0.001 0.09 <0.1 14 10A58
108128 7.8 <1 <0.0003 | <0.001 0.001 0.09 <o0.1 13 108128
108198 7.7 <1 <0.0003 | <0.001 0.001 0.09 <o0.1 12 108198
108268 7.8 1 <0.0003 | <0.001 0.001 0.09 <o0.1 12 108268
11A2R 75 1 <0.0003 | <0.001 0.001 0.08 <o0.1 13 11828
11A9R 7.9 1 <0.0003 | <0.001 0.001 0.08 <o0.1 1 1189R8
118168 7.6 1 <0.0003 | <0.001 0.001 0.09 <o0.1 13 118168
118248 7.6 1 <0.0003 | <0.001 0.001 0.08 <o0.1 13 118248
118308 75 <1 <0.0003 | <0.001 0.001 0.08 <o0.1 13 118308
12A7R 7.2 <1 <0.0003 | <0.001 0.001 0.09 <o0.1 12 12878
128148 7.6 <1 <0.0003 | <0.001 0.001 0.09 <o0.1 13 128148
128218 75 <1 <0.0003 | <0.001 0.001 0.10 <o0.1 12 128218
1848 75 <1 <0.0003 | <0.001 0.001 0.10 <o0.1 12 1848
1A11R 7.6 2 <0.0003 | <0.001 0.001 0.08 <o0.1 12 1A11A
1A18R 75 1 <0.0003 | <0.001 0.001 0.10 <o0.1 12 1A18R
1A27R 75 1 <0.0003 | <0.001 0.001 0.09 <o0.1 12 1A27R
2A1H 7.6 <1 <0.0003 | <0.001 0.001 0.09 <o0.1 12 2A18
2A8H 7.7 <1 <0.0003 | <0.001 0.001 0.09 <o0.1 1 2A8H
2A150 7.6 1 <0.0003 | <0.001 0.001 0.10 <o0.1 12 2A15A0
2A22AH 7.6 1 <0.0003 | <0.001 0.001 0.09 <o0.1 12 2A22A
3A1H 7.7 1 <0.0003 | <0.001 0.001 0.10 <o0.1 12 3A18
3A8H 7.7 1 <0.0003 | <0.001 0.001 0.10 <o0.1 12 3A8H
3A15H 7.6 1 <0.0003 | <0.001 0.001 0.09 <o0.1 12 3A15A0
3A22H 7.7 2 <0.0003 | <0.001 0.001 0.10 <o0.1 14 3A22A
3A29H 75 2 <0.0003 | <0.001 0.001 0.10 <o0.1 12 3A29H
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® EINE
WiREE | gFAy | FEVER | s pivn | w Rt sox | wox | WRERE | memp
(BAHL) (mg/L) (mg/L) (mg/L) (mg/L) (mg/L) (mg/L) (mS/m) (BAE)
BB | 6.5~85 2580 F 0.0038LF | 0.01LLF 0.01LLF 0. 884 F LAF BRiGARE
4A6H 74 2 <0.0003 <0.001 0.002 0.11 <o.1 11 4A6H
4A13H 7.3 2 <0.0003 <0.001 0.002 0.10 <o.1 11 4A138
4R208 7.5 1 <0.0003 <0.001 0.001 0.11 <o.1 13 4R208
4R278 6.9 23 <0.0003 <0.001 <0.001 <0.08 <o.1 7 4R278
5A6H 7.3 1 <0.0003 <0.001 0.002 0.09 <o.1 13 5HA6H
5A118 7.5 2 <0.0003 <0.001 0.001 0.10 <o.1 13 58118
5A18H 7.4 2 <0.0003 <0.001 0.001 0.10 <o.1 13 5A188
5A25H 7.6 2 <0.0003 <0.001 0.002 0.12 <o.1 13 5H258
6A18 7.3 2 <0.0003 <0.001 0.002 0.09 <o.1 14 6A18
6A8H 71 9 <0.0003 <0.001 0.002 0.13 <o.1 13 6A8H
6A15H 71 7 <0.0003 <0.001 0.001 0.09 <o.1 12 6A158
6A228 7.0 3 <0.0003 <0.001 0.001 0.09 <o.1 10 6A228
6A29H 71 3 <0.0003 <0.001 0.002 0.12 <o.1 14 6A298
7A6H 71 13 <0.0003 <0.001 0.001 0.09 <o.1 10 7A6H
7A138 7.2 3 <0.0003 <0.001 0.002 0.13 <o.1 13 7A138
78208 6.4 26 <0.0003 <0.001 <0.001 0.08 <01 7 78208
78278 74 1 <0.0003 <0.001 0.001 0.12 <01 15 7A278
8A3H 7.3 2 <0.0003 <0.001 0.001 0.10 <01 13 8A3H
8A10Aa 7.8 2 <0.0003 <0.001 0.001 0.10 <01 15 8A10ma
8A17H 74 3 <0.0003 <0.001 0.001 0.10 <01 14 8A178
8A24H 7.2 1 <0.0003 <0.001 0.001 0.10 <01 14 84248
8A31H 7.2 1 <0.0003 <0.001 0.001 0.10 <01 13 8A31H
9A7H 71 2 <0.0003 <0.001 0.001 0.09 <01 13 9A7H
98148 74 2 <0.0003 <0.001 0.001 0.10 <01 14 9A148
982180 70 3 <0.0003 <0.001 <0.001 0.08 <01 1 9A218
9R28H 7.3 2 <0.0003 <0.001 0.001 0.1 <01 14 9A28AH
10A5H 7.6 <1 <0.0003 <0.001 0.001 0.10 <01 14 10A58
10A12H 7.6 <1 <0.0003 <0.001 0.001 0.09 <01 13 10A12H
10A19H 7.6 <1 <0.0003 <0.001 0.001 0.10 <01 15 10A19H
10A26H 7.6 <1 <0.0003 <0.001 0.001 0.09 <01 12 10A26H
11A2R 15 1 <0.0003 <0.001 0.001 0.08 <01 13 11A28
11A9R 7.9 <1 <0.0003 <0.001 0.001 <0.08 <01 10 11A98
11RA16H 7.6 1 <0.0003 <0.001 0.001 0.08 <01 12 11RA16H
11A24H 15 1 <0.0003 <0.001 0.001 0.08 <01 13 11A24H
11A30H 74 1 <0.0003 <0.001 0.001 0.08 <01 13 11A30H
12RA78 7.2 1 <0.0003 <0.001 0.001 0.10 <01 12 12878
12R14H 7.6 1 <0.0003 <0.001 0.001 0.10 <01 12 128148
12RA21H 7.6 <1 <0.0003 <0.001 0.001 0.10 <01 12 1282180
1A48 15 <1 <0.0003 <0.001 0.001 0.10 <01 12 1848
1A118 7.6 1 <0.0003 <0.001 0.001 0.09 <01 12 18118
1A18H 7.6 1 <0.0003 <0.001 0.001 0.09 <0.1 12 1A18R
1A27H 714 2 <0.0003 <0.001 0.001 0.10 <0.1 13 1A2780
2A1H 75 1 <0.0003 <0.001 0.001 0.10 <0.1 12 2A1R
2A8H 7.6 2 <0.0003 <0.001 0.001 0.09 <0.1 11 2A8H
2A15H 7.6 2 <0.0003 <0.001 0.001 0.09 <0.1 12 2A15H
2A22H 7.6 1 <0.0003 <0.001 0.001 0.10 <0.1 12 2A22H
3A1H 7.6 1 <0.0003 <0.001 0.001 0.09 <0.1 12 3A1R
3A8H 7.6 1 <0.0003 <0.001 0.001 0.10 <0.1 12 3A8H
3A15H 15 1 <0.0003 <0.001 0.001 0.09 <0.1 12 3A15H
3A22H 7.3 4 <0.0003 <0.001 0.001 0.09 <0.1 13 3A22H
3A29H 7.3 1 <0.0003 <0.001 0.001 0.10 <0.1 12 3A29H
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BB | 6.5~85 2580 F 0.003LLF | 0.01LLF 0.01LLF 0. 884 F LAF BRI
4A6H 75 1 <0.0003 <0.001 0.002 0.09 <0.1 10 4A6R
4A13H 7.3 1 <0.0003 <0.001 0.001 0.10 <0.1 11 4A13H
4A20H 715 1 <0.0003 <0.001 0.002 0.09 <o.1 12 4A420H
4A27H 6.9 46 <0.0003 <0.001 0.001 <0.08 <o.1 9 4A27H
5A6H 7.2 1 <0.0003 <0.001 0.001 <0.08 <o.1 10 5A6R
5A11H 7.3 3 <0.0003 <0.001 0.002 0.08 <o.1 11 5A11H
5A18H 7.3 2 <0.0003 <0.001 0.001 0.08 <o.1 11 5A18H
5A25H 715 3 <0.0003 <0.001 0.002 0.08 <o.1 11 5H25H
6A1H 74 2 <0.0003 <0.001 0.002 0.08 <o.1 10 6A1R
6A8H 7.3 5 <0.0003 <0.001 0.001 0.08 <o.1 9 6A8H
6R815H 6.7 10 <0.0003 <0.001 0.001 0.08 <o.1 12 6A15H
6A228 6.8 8 <0.0003 <0.001 0.001 0.09 <o.1 17 6A228
6H29H 7.0 3 <0.0003 <0.001 0.001 0.09 <o.1 11 6H29H
7A68 - - - - - - — - 7A68
7A13H 7.3 2 <0.0003 <0.001 0.001 <0.08 <o.1 9 7R13H
78208 - - - - - - - - 78208
7A27H - - - - - - - - 7A27H
8A3H 7.3 1 <0.0003 <0.001 0.001 <0.08 <01 10 8A3H
8A10H 7.3 2 <0.0003 <0.001 0.001 <0.08 <o.1 10 8A10H
8A17H 7.5 4 <0.0003 <0.001 0.001 <0.08 <01 9 8A178
8H24H 7.2 2 <0.0003 <0.001 0.001 <0.08 <o.1 10 8H24H
8A31H 71 1 <0.0003 <0.001 0.001 0.09 <01 12 8A31H
9A7H - - - - - - - - 9A7H
98148 7.2 2 <0.0003 <0.001 0.001 0.10 <01 14 9A148
9A21H - - - - - - - - 9A21H
9A28H - - - - - - - - 9A28AH
10A5H 7.2 1 <0.0003 <0.001 0.001 0.09 <o.1 11 10A5H
10A12H 7.3 <1 <0.0003 <0.001 0.001 0.08 <01 12 10A12H
10A19H 7.0 <1 <0.0003 <0.001 0.001 0.09 <o.1 11 10A19H
10A26H 7.6 <1 <0.0003 0.001 0.001 0.09 <01 12 10A26H
11828 6.9 <1 <0.0003 <0.001 0.001 0.08 <o.1 12 11A2R
11A98 7.8 <1 <0.0003 <0.001 0.001 0.08 <01 12 11R98
118168 71 1 <0.0003 <0.001 0.001 0.08 <o.1 12 118168
11R24H 74 1 <0.0003 <0.001 0.001 0.09 <01 12 118248
118308 1.4 5 <0.0003 <0.001 0.001 0.08 <o.1 11 118308
12RA78 6.9 1 <0.0003 <0.001 0.001 0.08 <01 12 12878
12R14H 1.5 2 <0.0003 <0.001 0.001 0.09 <o.1 12 128148
12RA21H 15 <1 <0.0003 <0.001 0.001 0.09 <01 12 1282180
1A4H 7.2 1 <0.0003 <0.001 0.001 0.08 <o.1 12 1A4H
1A1MA 15 1 <0.0003 <0.001 0.001 0.09 <0.1 12 1A1A
1A18H - - - - - - - - 1A18A
1A27H 7.2 2 <0.0003 <0.001 0.001 0.08 <0.1 12 1A2780
2A1R 715 1 <0.0003 <0.001 0.001 0.09 <o.1 12 2A1R
2A8H 75 3 <0.0003 <0.001 0.001 <0.08 <0.1 9 2A8H
2A15H 7.6 2 <0.0003 <0.001 0.001 <0.08 <o.1 10 2A15H
2A22H 15 1 <0.0003 <0.001 0.001 0.08 <0.1 11 2A22H
3A1R 7.6 1 <0.0003 <0.001 0.001 0.08 <o.1 1 3A1R
3A8H 75 1 <0.0003 <0.001 0.001 0.09 <0.1 11 3A8H
3A15H 715 1 <0.0003 <0.001 0.001 0.08 <o.1 11 3A15H
3A22H 7.2 7 <0.0003 <0.001 0.001 <0.08 <0.1 8 3A22H
3H29H 71 1 <0.0003 <0.001 0.001 0.08 <o.1 10 3A29H
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(BAHL) (mg/L) (mg/L) (mg/L) (mg/L) (mg/L) (mg/L) (mS/m) (BAE)
BEERR | 6.5~8.5 2500 F 0.00384F | 0.01LLTF | 0.01F 0.8LLF 1T B
4A6H 24 <1 <0.0003 <0.001 0.003 1.3 0.7 260 4A6H
4A13H 24 <1 <0.0003 <0.001 0.003 15 0.6 280 4A138
4R208 2.5 <1 <0.0003 <0.001 0.002 1.3 0.8 300 4R208
4R278 2.5 1 <0.0003 <0.001 0.006 1.0 0.2 220 4R278
5A6H 23 4 <0.0003 0.002 0.058 1.5 0.5 350 5HA6H
5A118 2.2 1 <0.0003 <0.001 0.058 14 0.6 360 58118
5A18H 23 1 <0.0003 0.001 0.087 1.6 0.5 360 5A188
5A25H 23 1 0.0003 0.001 0.089 1.7 0.7 400 5H258
6A18 2.2 <1 0.0003 0.001 0.088 1.9 0.7 440 6A18
6A8H 2.2 <1 <0.0003 0.001 0.077 1.6 0.7 380 6A8H
6A15H 23 3 <0.0003 <0.001 0.057 1.5 0.3 350 6A158
6A228 23 1 <0.0003 <0.001 0.058 1.6 0.5 340 6A228
6A29H 23 <1 <0.0003 <0.001 0.068 1.6 0.6 380 6A298
7A6H 23 <1 <0.0003 <0.001 0.036 14 0.5 330 7A6H
7A138 24 <1 <0.0003 <0.001 0.053 1.8 0.7 390 7A138
78208 2.2 5 <0.0003 0.001 0.029 15 0.4 300 78208
78278 2.3 <1 <0.0003 <0.001 0.038 1.7 0.7 370 7A278
8A3H 2.3 <1 <0.0003 <0.001 0.034 1.7 0.8 360 8A3H
8A10Aa 24 <1 <0.0003 <0.001 0.027 18 0.8 380 8A10ma
8A17H 3.0 <1 <0.0003 <0.001 0.029 1.9 1.0 350 8A178
8A24H 24 <1 <0.0003 <0.001 0.023 1.6 0.8 300 84248
8A31H 25 <1 <0.0003 <0.001 0.020 1.6 0.7 290 8A31H
9A7H 24 <1 <0.0003 <0.001 0.021 18 0.8 320 9A7H
9A 148 24 1 <0.0003 <0.001 0.011 1.7 0.6 290 9A148
982180 - - - - - - - - 9A218
9R28H 25 <1 <0.0003 <0.001 0.005 14 0.3 250 9A28AH
10A5H 25 <1 <0.0003 <0.001 0.004 1.2 0.4 240 10A58
10A12H 2.5 <1 <0.0003 <0.001 0.003 1.2 0.5 240 10A12H
10A19H 2.5 <1 <0.0003 <0.001 0.004 20 0.5 240 10A19H
10A26H 2.5 <1 <0.0003 <0.001 0.005 14 0.7 260 10A26H
11A2R 2.5 <1 <0.0003 <0.001 0.003 1.0 0.7 240 11A28
11A98 2.6 <1 <0.0003 0.001 0.001 0.91 0.4 220 11A98
11A16H 2.4 <1 <0.0003 <0.001 0.003 13 0.7 240 11A16H
11A24H 2.5 <1 <0.0003 <0.001 0.003 14 0.8 260 11A24H
11RA30H 2.7 <1 <0.0003 <0.001 0.011 1.7 0.9 330 11A30H
12A7H 2.2 <1 <0.0003 <0.001 0.012 1.6 1.0 350 12R78
12A14H 2.2 <1 <0.0003 <0.001 0.013 1.8 1.1 360 12A14H
1282180 2.2 <1 <0.0003 <0.001 0.012 1.7 1.0 310 12RA21H
1848 2.2 <1 <0.0003 <0.001 0.016 2.2 1.1 410 1848
1A118 2.2 <1 <0.0003 <0.001 0.015 20 1.3 410 1A118
1A18H 2.2 <1 <0.0003 <0.001 0.017 1.5 0.9 350 1A188
1A27H 2.2 <1 <0.0003 <0.001 0.019 1.7 1.1 370 1A278
2A1H 2.2 <1 <0.0003 <0.001 0.016 1.7 2.1 340 2A1R
2A8H 2.2 <1 <0.0003 <0.001 0.018 1.6 1.1 390 2A8H
2A15H 2.3 <1 <0.0003 <0.001 0.016 1.6 0.9 330 2A15H
2A22H 2.3 <1 <0.0003 <0.001 0.016 1.6 0.9 310 2A22H
3A1H 2.3 <1 <0.0003 <0.001 0.015 1.6 1.0 330 3A1R
3A8H 2.3 <1 <0.0003 <0.001 0.010 14 1.0 340 3A8H
3A15H 2.3 <1 <0.0003 <0.001 0.008 1.7 1.1 350 3A15H
3A22H 2.3 <1 <0.0003 <0.001 0.013 1.8 0.9 350 3HA22H
3A29H 2.3 <1 <0.0003 <0.001 0.027 1.7 0.8 370 3HA29H
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